Волосы – среда обитания для микроорганизмов 
Как относящиеся к коже, волосы поддерживают свою собственную микроорганизмовую среду обитания. Кожные придатки, такие как фолликулы, сальные и потовые железы, представляют собой суб-среды жизни, которые связаны с их собственными уникальными видами. 
Микробиота основ, происходящих из кожи головы и лобка, различима. Кроме того, на основании относительной численности Lactobacillaeae, наблюдаемой в микробиоте волос на лобке, эти образцы можно различить по полу. Четыре верхних таксона, идентифицированных среди микробиоты верхнего волосяного покрова, представляют собой Staphylococcus, некультурные, Corynebacterium и неклассифицированные, тогда как четыре верхних таксона, идентифицированные среди микроорганизмов общей растительности, представляют собой Corynebacterium, Staphylococcus, Finegoldia и Micrococcus. Род Staphylococcus обитает в обоих местах, в то время как некультурные более распространены вверху, чем внизу. Из не классифицированных родов волосистой части головы девять имеют таксономический ранг на уровне филюмов.
Стержни ингибируют рост S. aureus и S. epidermidis, в то время как кинетика развития P. aeruginosa и E. coli остается неизменной. P. aeruginosa продуцировал значительное количество биопленки на поверхности основы корня, тогда как кишечная палочка специфически населяла края чешуек кутикулы.
Как бактерии влияют на волосы и кожу головы?
Расстройства кожи головы, включая типы фолликулита, грибковые заболевания, перхоть и декальваны фолликулита, среди прочего, вызваны коками или связаны с ними, которые играют ключевую роль в предрасположенности и патогенезе заболевания. Молекулярные и биохимические методы показали, что наиболее распространенными видами, присутствующими во время перхоти, являются Malassezia restta и Malassezia globosa. Другие исследования были сосредоточены на балансе между Staphylococcus, Propionibacterium и Malassezia, подчеркивая, что дисфункциональный баланс между ними приводит к расстройствам кожи головы. Члены стафилококков прилипают к ткани хозяина через поверхностные белки, такие как факторы фибронектина, фибриногена, витронектина, ламинина и фон Виллебранда, но с различной степенью специфичности. Таким образом, баланс бактериальной популяции фундаментально связан с ограничением роста грибков, здоровьем кожи головы и нарушениями, но взаимодействие этих членов бактериального сообщества с стержнем волоска не выяснено.
Бактериальный состав стержня волоса
Структура бацильного сообщества основы волосистой части была определена с помощью гель-электрофореза с тепловым градиентом (TGGE), который выявил около 20 видов бацил, включая Pseudomonas sp. Метагеномный анализ бактерий выявил большое разнообразие: 4838 основных вибрионов и 1220 временных. Escherichia coli была выделена из волосины у 72% амбулаторных пациентов, 61% стационарных больных и 46% медицинского и сестринского персонала. Коки, включая Klebsiella pneumoniae, S. pyogenes, Pseudomonas aeruginosa, Streptococcus pneumoniae, Serratia marcescens и E. coli, были выделены и связаны с очаговой алопецией. P. aeruginosa может вызывать кожные инфекции. Следовательно, гипотетически, помимо стафилококков, бацилы, такие как P. aeruginosa и E. coli, могут распространяться через кудри человека и потенциально вызывать инфекции. Поэтому изучение взаимодействия коков с волосистой зоной может иметь концептуальное значение и подчеркнуть возможные новые роли стержней в сложном взаимодействии кожи с бациллами, которые имеют отношение к кожной и раневой инфекции или нарушениям кожи головы.
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